
Postulated
No. Cultivar/Line BBDB NBBK KDBG KGBJ MCRK MLDS TBBF TLGJ TNRJ MCDS Genes***
1 Caldwell 3 3 3 ;1c 3 3 3 3 3 3 14a
2 Foster ; ; ;2c ;2c3 3 ;1c ; ;-3 3-; ;-3 11,26
3 Patton ; ;1c ;2c3 ;1c2 3 ;1c ; ;-3 ;1c ; 26
4 Roane ;-3 ;-3 ;1c2 ; ; 3 3 ;-3 ;-3 ; +
5 MO980829 3 3 ;2c3 ;2c3 3 3 3 3 3 3 0
6 T141 ;-3 3 3-;1c ;-3 3-; 3 3 3-; ;31c ;-3 0
7 AR 93027-3-2 ; ; 3 3 ; ; ;3 3 3 - 2a, +
8 MV 5-46 ;1c ; ;1c2 ; ; 2c; ; ; ;2c ; +
9 MSU Line E1007 ; ; ; ; 3 2c; ;1c3 3 3 ;3 11, +
10 IL99-15867 ; ; ; ; ;1c2 3 ; ; ;1c 3 17
11 OH751 ; ; ; ; ; 3 ; 3 3 ; 9
12 M00-3701 ; ; 3 3 ; ;2 ; 3 3 ; 2a, +
13 X00-1079 ; ; ; ; ; ;1c-3 ;1c 3 3 ; 2a,9
14 96229-3E39 ; ; ; ; ; ;1c ; ; ;1c ; +
15 961395-3E25 ; ; ;1c ; ; ; ; ; ;1c ; +
16 B990081 31c; 31c; ;1c ; 3-; 3; 3 3; ;1c1 ;1c3 1
17 B990133 ; ; ; ; ; 3 ; 3; 3 ; 9
18 B990399 ;1c ; ;1c2 ;1c2 ; ;1c ; ; 1c;2 ;-3 +
19 MSU Line D8006-R ; ;1c ; ; 3 3 3 3 3 3 1, 3
20 AR 850-1-1 ; ;1c2 ;1c1 ; ;-3 ;1c ;1c2 3; 3 3; +
21 M01-4377 3 3 ;2c ;1c 3 3; 3 3 3 3 14a
22 M01*1019 3 3 ;2c 1;2 3 3 3 3 3 3 14a
23 Y00*3067 ; 3-; ;1c3 ;3 3 3 3 3 3 3 1
24 X00-1056 ; 3 3 3 3 3 3 - 3 3 0
25 93C-0004-22-1 ; - ;1c ;1c 3 ; ; ; - ; 18,26
26 97C-0232-2 - 3 ;2 ;1c2 3 ;1c-3 ; ;-3 ;-3 ; 18
27 VA02W-398 ; ; ; ; ; 3; ; ; ; ; 9,17
28 VA02W-513 ; ; ; ; ;-3 ;1c ; ; ; ; +
29 VA02W-555 ; ; ; ; 31c; ;1c ; ; ; ; 18,26
30 Nomad exp. ; ; ;1c2 ;1c1 3 ;1c ; ; 3; ;2c3 11, 26
31 Samco exp. ; ; ; ; ; ;1c ;1c ;1c ; ; +
32 Bingo exp. ; ; ;1c1 ;3 ; ;1c ;-3 ;-3 ; ;1c2 +
33 97397J1-4-1-4-7 ; ; ;1c ; ; ; ; ; ;1c ;1c2 +
34 97462A1-21-1-5-2 ; ; ;1c ; 3 ;1c ; ; ;1c ;1c2 18,26
35 981312A1-6-2-2 ; ; ; - ;1c ;1c ; ; ; ;1c  +
36 T148 3 3 3 3  - 3 3 3 - 3 0
37 OH776 ; - ; ; - 3; ; 3 ;1c2 - 9,+
38 OH768 ; ; ; ;-3 ; 3-; 3; 3; 3; 3 17,+
39 IL99-26442 ; ;1 3 3 ; ;-3 3 3 3 ; 2a, +
40 IL00-9061 ; 3 ; ; 3 3 3 3 - 3 1, +
41 G20412 ; 3 2c3; ;1c23 3 3 3 3 3 3 1, +
42 G20536 ; 3 ; ;1c 3 3 3 ;-3 3 ;2c3 1
43 G20433 ; 3 2c3; ;3 ;-3 3 3 3 3 3 14a

*Single genes tested: = 1,2a,2c,3,3Ka,9,10,11,14a,16,17,18,24,26,30,B

**Virulence formula:

BBDB=14a MLDS=1,3,9,10,14a,17,B
NBBK=1,2c,10,14a,18 TBBF=1,2a,2c,3,14a,18
KDBG=2a,2c,3,10,24 TLGJ=1,2a,2c,3,9,10,11,14a
KGBJ=2a,2c,3,10,14a,16 TNRJ=1,2a,2c,3,3ka,9,10,11,14a,24,30
MCRK=1,3,3ka,10,11,14a,18,26,30 MCDS=1,3,10,14a,17,26,B

***+=Lr gene(s) present but unable to identify with these Lr virulence combinations
Note:  MCRK, MCDS, and TNRJ were the most commonly races identified in the US in 2004.

Seedling reaction of entries of the 2004-2005 Uniform Eastern Soft Red Wheat Perfomance Nursery to selected isolates of 
Puccinia triticina  (D.L. Long, USDA-ARS, Cereal Disease Laboratory, 1551 Lindig Street, St. Paul, Minnesota  55108).

Reactions produced by NA race*


